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Resumen. 

Las Infecciones Asociadas a la Atención en Salud (IAAS) son patologías adquiridas 

durante estadios en centros clínicos. Se ha demostrado que la diversidad de los agentes 

etiológicos relacionados con IAAS ha cambiado constantemente durante los últimos años, 

prevaleciendo bacterias Gram negativas. Estas bacterias comparten la secuencia génica 

chrA, que confiere resistencia al Cromo (Cr), metal altamente tóxico. Estudios han sugerido 

la existencia de posibles dominios proteicos conservados en ChrA, aunque no es clara su 

procedencia evolutiva. De tal manera, fue relevante analizar la correspondencia entre 

resistencia a metales pesados, presencia de factores de virulencia y susceptibilidad a 

antimicrobianos conforme la problemática mundial. El objetivo de este trabajo fue 

identificar y analizar In Sílico dominios conservados en el transportador de cromo ChrA de 

bacterias Gram negativas vinculadas a IAAS. Para esto se seleccionaron bibliográficamente 

bacterias Gram negativas prevalentes asociadas a IAAS, de las cuales se obtuvieron sus 

secuencias génicas usando la plataforma bioinformática NCBI (National Center for 

Biotechnology Information). Las secuencias génicas se tradujeron In sílico a cadena 

primaria aminoacídica y se confirmaron dichas secuencias, para subsiguientemente realizar 

un alineamiento múltiple In Sílico, tanto de nucleótidos como aminoácidos, en busca de 

regiones conservadas y patrones de secuencia. Se evidenció una posible existencia de 

regiones conservada del gen chrA en secuencias de varias especies bacterianas Gram 

negativas, así como en secuencias aminoacídicas de traducción In Sílico, posiblemente 

indicando transferencia horizontal de genes. 
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